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Sikeresen befejezédoétt a GINOP-2.3.2-15-2016-00044 szamu “A gyogyszerkutatas ujabb iranyai:
peptid-fehérje kdlcsénhatasok a magasabb rendii fehérieszervezédések szabalyozasaban-
PHARMPROT teaming” cimi projekt. A Nemzeti Kutatasi, Fejlesztési és Innovaciés Hivatal altal a
2016-2021 koézotti idétartamban kézel 900 millié forint 6sszeggel tamogatott projekt a Debreceni
Egyetem Altalanos Orvostudomanyi és Természettudomanyi és Technolégiai karainak
kutatécsoportjai valositottak meg.

A legujabb gyoégyszerfejlesztések adott betegséghez tartozé fehérjék kozil egyszerre tébbet céloznak
meg, melyek kozott genetikai vagy fizikai kapcsolat van. A fehérjeszervez6dések daganatokban,
neurodegenerativ betegségekben, valamint a sejtdifferenciacidban egyarant szerepet jatszanak;
hatasmechanizmusaik azonban jorészt ismeretlenek. A Debreceni Egyetem biokémiai, biofizikai,
élettani, és kémiai kutatdcsoportjainak 6sszefogasaval olyan konzorcium jott 1étre, amely alkalmas ezen
rendszerek atfogo, atomi szinttél a funkcionalis mérésekig torténd vizsgalatara.

A PHARMPROT kutatohalozat célja, egymast kiegészit6 megkozelitéssel és metodikaval a
fehérjeszervez8dések és kolcsdnhatdsok molekularis szabalyoz6 mechanizmusainak feltdrasa és
ezeken alapuld, gyogyszerkutatasban is kozvetlenll hasznalhaté szlirémddszerek kidolgozasa. —
tajékoztatott Dr. Szatmari Istvan, egyetemi docens, projektvezet. A négyéves projekt eredményeként
a debreceni PHARMPROT kutatéhalézat kézremikddésével tébb mint hatvan tudomanyos kézlemény
kerilt publikalasra. Tobbek kdzott a legmodernebb fehérje analitikai modszerekkel sikerllt vizsgalni és
feltarni retroviralis proteazok és néhany, az emberi szervezetben is megtalalhaté retrovirus-szer(
proteaz enzimatikus tulajdonsagait. Kisérletes és szamitdégépes analizisek segitségével vizsgaltuk
proteazok szerkezet-funckié 6sszefliggéseit, valamint meghataroztuk a HIV fertézottek kezelésében is
alkalmazott proteaz-gatloszerek hatékonysagat a HIV protedzzal nagyfokiu hasonlésagot mutatéd
enzimek esetében. Uj kisérletes mérési eljarasokat dolgoztunk ki proteolitikus enzimek vizsgéalatara,
melyet tobb viralis proteaz mellett a HIV virus proteaz funckionalis jellemzéséhez hasznaltunk fel, de a
kifejlesztett mddszert sikerrel alkalmaztuk a SARS-CoV-2 koronavirus proteazanak vizsgéalataban is.
Tovabba részletesen jellemeztik a tumorgenezis soran mikodésbelépd c-Fos és c-Jun fehérjék
kulonféle valtozatait és kdlcsOnhatasait. Ezen tulmenden feltartuk a sejtpenetralé peptidek bejutasanak
és a sejtenbellli eloszlasanak a dinamikajat. A kutatasi eredményeken tulmendéen fontos kiemelni, hogy
a projekt révén nagyszamu fiatal kutatd kapott lehetéséget és eszkdzt, hogy elsajatitsa a bioinformatika,
biokémiai, biofizikai és a molekularis bioldgiai kutatasok alapjait. A felhalmozott elméleti és gyakorlati
tudas jelentésen hozzajarul az egyetem és a régié kutatébazisanak fejlédéséhez.

A projekt a Széchenyi 2020 program keretében valésul meg 879 997 930 Ft tdmogatassal. A projekt
keretében végzett kutatasok eredményei ezidaig 61 nemzetkézi kozleményben kerlltek
osszefoglalasra, tovabba 9 kézrem(kddd fiatal kutatd doktori fokozatszerzésének alapjaul szolgaltak.



